Virom Dizilemeye Bakis

VirUsler, Dunya uzerinde en bol bulunan biyolojik varliklardir ve hastaliklara neden
olarak bagisiklik sistemlerini sekillendirerek canli organizmalari onemli olgtde etkiler.
GUnumuzde, virtslerin her yerde bulunmalarina ve bilinen bircok etkilerine ragmen,
virislerin sadece %0.01'den daha az bir kisminin dizilendigi bilinmektedir. Su anda,
viral enfeksiyon hastaliklarinin etyopatogenez acgisindan incelenmesi ve daha yeni
terapdtiklerin geligtiriimesi hizli degisimler gecirmektedir. Yaygin olarak kullanilan NGS

platformlarindan biri olan lllumina,
analiz i¢cin yaklasik 300-500
nukleotidlik ~ maksimum  parca
uzunluklari ile dizileme yaklagimi
onermektedir. Uglincti nesil olarak
yayginlasan PacBio platformu, tek
molekulli gergek zamanli dizileme
ile gerceklestirir. Burada, NGS'nin
bir sinirlamasinin Ustesinden gelen
daha az hatayla eksiksiz uzun
okumalar elde edilebilir..

Kuzey Biyoteknoloji, viral genom dizileme igin biiylik potansiyele sahiptir. Kapsamli viriis dizileri,
referans genomlar saglayarak viral metagenomik verilerin yorumlanmasini kolaylastiracak, viriis
cesitliliginin, ekolojinin, adaptasyonun ve evrimin daha iyi anlagilmasina yol agacak ve virtislerin
neden oldugu bulagici hastaliklarin tahmin edilmesini saglamaktadir.

Temel Ozellikler ve Avantajlar

Referans dizisi gerekmez
Onemli derinlige sahip diziler projeniz igin anlamlidir
Viral genomlarin tam karakterizasyonu
Klglk varyantlari tanimlayin ve 6lgiin
Biyiik viral genomlarin tam de novo assemble olusturun
Uygun maliyetli yliksek verimli dizileme
Yiiksek kaliteli veri ve hizli geri dénlis

Virom Dizileme Ozellikleri: DNA 6rnegi gereksinimleri

Kutiiphane Tipi Ornek Tipi Miktar (Qubit®) Hacim | Konsantrasyon Saflik
Viral genom .
kiitiiphanesi Genomik DNA >1.2ug 220 puL| =10ng/uL

A260/280=1.8-2.0;degredasyon
Viral genom yok. Kontaminasyon yok

kiitiiphanesi cDNA >1.2ug 220 puL| =10ng/uL




Virom Dizileme Ozellikleri: Dizileme Parametreleri ve Analiz igerikleri

Platform Tipi lllumina NovaSeq 6000
Okuma Uzunlugu Paired-end 150 bp
Onerilen Dizileme > 50x

Derinligi

Standart Analiz

Analiz igerigi + Veri kalite kontrolU: adaptérleriiceren veya dusuk kaliteli okumalari filtreleme
* Referans genom,dizileme derinligi istatistikleri ve kapsam ile hizalama

Kuzey Biyoteknoloji Mikrobiyal Tiim Genom Dizileme Hizmetlerinin Proje is Akist
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DNA izolasyonu PCR amplifikasyonu Dizileme Biyoinfo'frﬁai'tik analiz




