
İzoform Dizileme
PacB�o SMRT (S�ngle Molecule, 
Real-T�me) teknoloj�s�n� kullanan İzoform 
D�z�leme (Iso-seq), hedeflenen genler 
�ç�nde tam uzunluktak� transkr�pt 
�zoformlarının (5'UTR'den 3'pol�-A 
kuyruğuna kadar) d�z�lenmes�n� sağlar. 
Iso-seq, füzyon genler�n� karakter�ze etmek, 
alternat�f eklemeler� tanımlamak, genomları 
açıklamak ve yen� transkr�ptler� keşfetmek 
�ç�n yüksek ver�ml�lıkte b�r yöntemd�r.

İso-Seq Örneğinin Gereksinimleri

Kütüphane T�p� Örnek T�p� M�ktar Konsatrasyon RIN (Ag�lent 2100) Saflık
(Nanodrop TM/Agaroz jel

PacB�o sequel II/IIe
RNA Kütüphanes�

Total RNA ≥ 600 ng ≥ 40 ng/μL ≥ 6.5 A260/280= 1.8-2.2;
A260/230= 1.3-2.5;
*NC/QC≤2

*NC/QC: NanoDrop konsantrasyonu/Qub�t konsantrasyonu.

*Yalnızca referans genom mevcut olduğunda kullanılab�l�r.


