
Kodlanmayan RNA Dizileme
Uzun kodlama yapmayan RNA'lar 
(lncRNA'lar), l�ncRNA'lar (�ntergen�k 
lncRNA'lar), ökaryot�k transkr�ptomda hatrı 
sayılır bolluktadır. lncRNA'lar, gen 
transkr�ps�yonunun düzenlenmes�, 
transkr�ps�yon sonrası mod�f�kasyonlar ve 
ep�genet�k yoluyla çoklu hücresel 
fonks�yonları etk�ler. lncRNA d�z�leme 
(lncRNA-seq), çeş�tl� b�yoloj�k süreçlerde, 
kanser ve nöroloj�k bozukluklar g�b� �nsan 
hastalıklarında fonks�yonel roller� �ncelemek 
�ç�n güçlü b�r alandır.
Küçük kodlanmayan RNA’lar (sRNA’lar; 
m�RNA, s�RNA, snRNA g�b�)   gen susturma 
ve gen ekspresyonunun transkr�ps�yon 
sonrası düzenlenmes� �le �lg�l�, genell�kle 
kodlama yapmayan kısa RNA 
moleküller�d�r. sRNA d�z�leme (sRNA-seq), 
bu RNA'ların der�nlemes�ne araştırılmasını 
sağlayan b�r yaklaşımdır.

Kuzey Biyoteknoloji’nin lncRNA dizileme hizmetinin aşamalı kütüphane hazırlığı, hem kodlama 
yapan hem de kodlama yapmayan transkriptler için son derece hassas bir transkriptomik 
perspektiften bilgi zenginleştirme ve gen ekspresyonu profilleme sağlar. Biyoinformatik 
araçların kullanımı, lncRNA ile hedeflenen mRNA arasındaki zincir oryantasyonu ve düzenleyici 
ilişki, tek bir çalışmada araştırılabilir.
Kuzey Biyoteknoloji’nin sRNA dizileme hizmeti, tümü tek bir analizde, benzeri görülmemiş 
hassasiyet ve yüksek çözünürlükle herhangi bir sRNA türünü seçici olarak hedeflemek için etkili 
bir yaklaşımdır. Sağlam bir biyoinformatik pipeline ile birleştiğinde, Kuzey Biyoteknoloji, sRNA 
dizileme hizmeti, araştırmacılara miRNA'ların diferansiyel ifadesini, yapısal değişiklikleri 
tanımlamaları ve yeni sRNA'ları keşfetmeleri için yardımcı olmaktadır.

lncRNA ve sRNA örneklerin gereksinimleri
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