Mikrobiyal Tum Genom Dizileme, ilgili
mikrobiyal genomlari dizilemenin yani
sira c¢oklu referans genomlarini yeni
organizmalarin haritalanmig genomlariyla
karsilagstirmak icin kritik bir yaklasimdir.
Mikrobiyal genomlarin tamaminin
dizilenmesi, dogru referans genomlarin
uretilmesi, mikrobiyal tanimlama ve diger
karsilastirmali genomik calismalar igin
onemlidir.

PCR gibi geleneksel yaklagimlarla karsilastirildiginda, Tiim Genom Dizileme, zaman ve maliyet
gerektiren klonlama ve haritalama gibi 6n caligmalari gerektirmez. Ayrica, bu yiiksek verimli
dizileme yaklasimi, ayni anda ¢ok sayida 6rnegin dizilenmesine izin verir.

Mikrobiyal Tiim Genom Dizileme Ozellikleri: DNA érnegi gereksinimleri

Kiitiiphane Tipi Ornek Tipi Miktar (Qubit®)| Hacim |[Konsantrasyon Saflik
Mikrobiyal tim
genom Genomik DNA
kutiphanesi
(350 bp)

=200 ng =220puL| =10 ng/uL

A260/280=1.8-2.0;degredasyon
Mikrobiyal tim yok.Kontaminasyon yok
genom Genomik DNA =1.2ug =220puL| =10ng/uL
kutiphanesi
(PCR olmadan-
350 bp)

Mikrobiyal Tiim Genom Dizileme Ozellikleri: Dizileme Parametreleri ve Analiz igerikleri

Platform Tipi lllumina NovaSeq 6000
Paired-end 150 bp

Okuma Uzunlugu

. Bakteriyel genom igin : = 100x
Onerilen Dizileme

Derinligi Fungal genom igin : = 50x
Standart Analiz
. «  Veri kalite kontrol(: adaptorleri iceren veya dusuk kaliteli okumalari filtreleme
Analiz Igerigi

* Referans genom, dizileme derinligi istatistikleri ve kapsam ile hizalama
« SNP/InDel tespiti agiklama ve istatistikler
e CNV aramasi, agiklama ve istatistikler

e SV tespiti, ek aciklama ve istatistikler




