
Mikrobiyal Tüm Genom Dizilemeye Bakış

M�krob�yal Tüm Genom D�z�leme, �lg�l� 
m�krob�yal genomları d�z�lemen�n yanı 
sıra çoklu referans genomlarını yen� 
organ�zmaların har�talanmış genomlarıyla 
karşılaştırmak �ç�n kr�t�k b�r yaklaşımdır. 
M�krob�yal genomların tamamının 
d�z�lenmes�, doğru referans genomların 
üret�lmes�, m�krob�yal tanımlama ve d�ğer 
karşılaştırmalı genom�k çalışmalar �ç�n 
öneml�d�r.

PCR gibi geleneksel yaklaşımlarla karşılaştırıldığında, Tüm Genom Dizileme, zaman ve maliyet 
gerektiren klonlama ve haritalama gibi ön çalışmaları gerektirmez. Ayrıca, bu yüksek verimli 
dizileme yaklaşımı, aynı anda çok sayıda örneğin dizilenmesine izin verir.

Mikrobiyal Tüm Genom Dizileme Özellikleri: DNA örneği gereksinimleri

Kütüphane T�p� Örnek T�p� M�ktar (Qub�t®) Hac�m Konsantrasyon Saflık 
M�krob�yal tüm 

genom 
kütüphanes� 

(350 bp) 

Genom�k DNA 
 ≥ 200 ng ≥ 20 μL ≥ 10 ng/μL 

A260/280=1.8-2.0;degredasyon 
yok.Kontam�nasyon yok 
 
 
 
 
 

 
M�krob�yal tüm 
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(PCR olmadan-
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≥ 1.2μg 

 
 
 

 
≥ 20 μL 

 
 
 

 
≥ 10 ng/μL 

 
 
 

 
Mikrobiyal Tüm Genom Dizileme Özellikleri: Dizileme Parametreleri ve Analiz İçerikleri

Platform T�p� Illum�na NovaSeq 6000 

Okuma Uzunluğu Pa�red-end 150 bp 

Öner�len D�z�leme 
Der�nl�ğ� 

 
 

Bakter�yel genom �ç�n : ≥ 100× 

Fungal genom  �ç�n : ≥ 50× 
 

Anal�z İçer�ğ� 
 
 
 
 
 

Standart Anal�z 
 

• Ver� kal�te kontrolü: adaptörler� �çeren veya düşük kal�tel� okumaları f�ltreleme 
• Referans genom, d�z�leme der�nl�ğ� �stat�st�kler� ve kapsam �le h�zalama  
• SNP/InDel tesp�t� açıklama ve �stat�st�kler 
• CNV araması, açıklama ve �stat�st�kler 
• SV tesp�t�, ek açıklama ve �stat�st�kler 

 
 


